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RESUMEN 
 
 
La introducción de Odocoileus virginianus texanus en áreas fuera de su distribución, ha causado el 
entrecruzamiento de subspecies que podría afectar el germoplasma nativo. Para manejar 
adecuadamente estas poblaciones se determinó la variabilidad genética entre O. v. texanus, O. v. 
veraecrucis, O. v. carminis y O. v. miquihuanensis en el noreste mexicano, utilizando la técnica Base 
Escision Sequence Scanning (BESS-T) para analizar la región mitocondrial (D-loop) en 106 muestras 
de ADN. Se encontraron 24 haplotipos: 17 en O. v. texanus (cuatro compartidos con las demás 
subespecies), tres haplotipos en O. v. veraecrucis, dos en O. v. carminis y dos en O. v. 
miquihuanensis. En O. v. texanus se evaluó la variabilidad inter- e intra-poblacional según su origen 
geográfico. Se concluye que la diversidad genética en el Estado de Tamaulipas fue mayor (0.89) que 
en los Estados de Coahuila (0.82) y Nuevo León (0.56). 
 
 
 


